
基于溴化N-辛基吡啶试剂的MGIEasy
粪便样本采集套装在宏基因组测序中
的性能表现

近年来，随着测序和生物信息技术的发展，尤其是宏基因组领域的发展，提升了我们对人类和动物肠道复杂菌群的认识水平。现已达成共识，

微生物在炎症反应、代谢疾病、精神混乱和其他疾病中扮演了很重要的角色。肠道微生物的研究有助于这些疾病的预防，诊断和治疗。

粪便样本广泛应用于宏基因组研究，而且通常需要在采样之后立刻保存在-20℃以下的环境中，然而，这个条件难以在偏远地区实现，而且会

大大增加研究成本。针对粪便样本的稳定性研究很少，而且一般情况下，样本会在常温下保存几天之后才会被保存于低于-20℃的环境下。为了解决

这个问题，同时也为了产出标准化重复性好的宏基因组数据，我们开发了基于溴化N-辛基吡啶的粪便保存技术。

专利成份，有效减少因微
生物生长及核酸降解造成
的偏差

从8名志愿者采集了10份样本，并分装成110份样

本，如图1所示。

图1   样本处理条件示意图
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华大智造粪便样本采集套装

样本信息

分别采用MGIEasy粪便样本采集套装，基于螯合

剂技术的同类产品以及无稳定剂保护对每份样本进行

不同的处理，具体设置如图1所示，然后进行核酸提取

和文库制备，最后在DNBSEQ平台或者HiSeq上进行

测序。

样本处理

一种可用于宏基因组分析并可于室温保存和运输的新型低成本粪便样本保存试剂1



应用案例  |  微生物基因组学  |  华大智造粪便样本采集套装

以新鲜样本为对照，根据样本间基因相对丰度、菌种丰度、丰度不均一性差异大小评估稳定剂的效果，并与同类产品比较。结果显示，本产品以

上三个指标与新鲜提取的样本无差异，如图2所示。

通过斜率和R平方分析，结果显示本产品保存的样本经过运输之后在低丰度菌种检测性能要略优于基于螯合剂技术的同类产品，而且具有更低的

变异频率，如图3所示。

图2  同类产品宏基因组数据比较分析图，NOPB代表本产品

图3  同类产品宏基因组数据比较分析图，NOPB代表本产品

对比分析
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总结

大规模的宏基因组研究急需一种可靠的性价比高的能保持样本中相对基因丰度和微生物组成信息并适用于常温保存和运输的试剂。因此我们开发

了基于溴化N-辛基吡啶试剂的MGIEasy粪便样本采集套装，样本采集之后可稳定保存14天。本产品为冷链运输弱后地区的宏基因组研究提供了可靠

的支持。
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